
РЕЗОЛЮЦИЯ
Международной научно-практической конференции

«Генно-инженерное конструирование микроорганизмов. Биоинформатика»
Минск, 3–5 июня 2026 г.

3–5  июня  2026  года  в  г. Минске  состоялась  Международная  научно-
практическая  конференция  «Генно-инженерное  конструирование 
микроорганизмов. Биоинформатика». Организаторами конференции выступили 
Национальная академия наук Беларуси, Институт микробиологии НАН Беларуси 
и общественное объединение «Микробиологическое общество».

В  конференции  приняло  участие  более  80  представителей  научно-
исследовательских  организаций,  высших учебных заведений,  промышленных 
предприятий и бизнес-сообщества из Беларуси, России и Казахстана. В рамках 
тематических сессий были представлены 31 устный и 22 стендовых доклада, 
охватывающих  актуальные  вопросы  метагенетических,  геномных  и 
метагеномных  исследований  микроорганизмов,  метаболической  и  генной 
инженерии, биоинформатики.

1. Научные результаты и достижения
На конференции были представлены и обсуждены современные достижения 

в  области  геномики  микроорганизмов  и  вирусов,  включая  новые  данные  о 
структуре и функциях геномов патогенных и условно-патогенных бактерий, а 
также вирусов прокариот.

Значительное  внимание  было  уделено  результатам  метагенетических
и  метагеномных  исследований  микробных  сообществ,  включая  микробиом 
растений,  сельскохозяйственных  животных,  антарктических  и  целинных 
биотопов. Представлены данные о роли микробиоты в поддержании здоровья и 
продуктивности сельскохозяйственных растений и животных.

Обсуждены  перспективы  и  практические  успехи  в  области  генной  и 
метаболической  инженерии  микроорганизмов  –  продуцентов  биологически 
активных соединений.

В рамках секции, посвященной биоинформатическим инструментам, были 
представлены  новые  алгоритмы  и  программные  продукты  для  анализа
и моделирования биосистем, включая инструменты для аннотации регуляторной 
информации  в  прокариотических  геномах  и  быстрой  таксономической 
идентификации  прокариот  путём  сравнения  полногеномных 
последовательностей.



2. Рекомендации по дальнейшему развитию исследований в области генной 
инженерии и биоинформатики

Продолжить  и  расширить  исследования  в  области  геномики 
микроорганизмов  и  вирусов  с  акцентом  на  выявление  новых  генов, 
ассоциированных с биотехнологически ценными признаками, вирулентностью, 
резистентностью к антибиотикам.

Активизировать  работы  по  метагенетическому  и  метагеномному 
профилированию  микробных  сообществ  различных  экосистем,  включая 
агроценозы, природные и антропогенные среды, биотопы организмов человека и 
других животных.

Развивать  направления  генетической  и  метаболической  инженерии 
микроорганизмов, направленные на создание штаммов с заданными свойствами 
(продукция биологически активных соединений, биодеградация ксенобиотиков, 
защита  сельскохозяйственных  растений).  Обеспечить  сопровождение  таких 
разработок экспертизой в области правовых аспектов и биобезопасности.

Стимулировать  разработку  и  внедрение  новых  биоинформатических 
инструментов,  включая  использование  методов  машинного  обучения
для  анализа  геномных  данных,  моделирования  метаболических  путей
и предсказания функций различных генетических элементов.

3. Международное сотрудничество и интеграция
Рекомендовать расширение научных контактов и выполнение совместных 

проектов  с  исследовательскими  группами  из  стран  –  участниц  конференции 
(Беларусь,  Россия,  Казахстан),  а  также  с  другими зарубежными партнёрами, 
работающими в области генной инженерии и биоинформатики.

Рекомендовать активизировать работу по формированию консорциумов для 
участия в международных грантовых программах и проектах.

4. Внедрение и трансфер технологий
Рекомендовать  расширить  взаимодействие  с  биотехнологическими, 

фармацевтическими  и  сельскохозяйственными предприятиями  для  внедрения 
разработанных рекомбинантных штаммов-продуцентов и биоинформатических 
решений в практику.

Рекомендовать  создание  удобных  инструментов  (веб-сервисов)  для 
эффективного  сравнения  последовательностей  геномов  микроорганизмов, 
депонированных  в  открытых  коллекциях,  для  упрощения  поиска  культур 
микроорганизмов с заданными свойствами.



Стимулировать  коммерциализацию  перспективных  разработок,  включая 
диагностические  тест-системы,  штаммы-продуценты  и  программное 
обеспечение для анализа геномных данных.

5. Организационные инициативы

Признать работу Института микробиологии НАН Беларуси по организации 
Международной  научно-практической  конференции  «Генно-инженерное 
конструирование  микроорганизмов.  Биоинформатика»  удовлетворительной  и 
отвечающей современному уровню развития данных областей науки.

Рекомендовать  провести  XV  Международную  научную  конференцию 
«Микробные биотехнологии: фундаментальные и прикладные аспекты» в 2027 
году.

Продолжить  традицию  конкурсного  отбора  и  награждения  участников 
конференции – молодых исследователей, представивших лучшие доклады.

Оргкомитет конференции
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