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Разнообразие природных условий Европы 

(почвенная карта) 



Выделение природных бактерий-симбионтов 

из ризосферы картфофеля 

1 точка: начало роста побега  

2 точка: бутонизация-цветение  
3 точка: созревание клубней  

Чернозём южный 

(Красноармейский р-н) 

Темно-каштановая 

почва (Марксовский 

и Энгельсский р-ны) 

Бактерии 

выделяли из 

корней картофеля 

(Solanum 

tuberosum L.) 

сортов Невский и  

Кондор. 

 



Рост-стимулирующие штаммы, выделенные из 

ризосферы картофеля 

Штаммы депонированы в двух коллекциях 

(ВКСМ и ИБФРМРАН) под номерами: 

 

RCAM04481         IBPPM 544 

RCAM04485         IBPPM 601 

RCAM04486         IBPPM 602 

RCAM04487         IBPPM 603 

RCAM04488         IBPPM 604 

Acinetobacter guillouiae K2Kn02  

Ensifer adhaerens T1Ks14 

Kocuria rosea T1Ks19 

Ochrobactrum  cytisi IPA7.2 

Ochrobactrum quorumnocens T1Kr02 



Growth of O. cytisi 
IPA7.2 on solid LB 

nutrient medium 

O. cytisi IPA7.2  was isolated 
from the rhizosphere of potato 
(Solanum tuberosum L.), 
cultivar Nevsky 

Immunofluorescence detection of root colonization of lupine white  (Lupinus alba L.) (А) and  spring wheat  (Triticum aestivum L., 

sv. Saratovskaya 29)  (B) by O. cytisi IPA7.2 

А 

B 

Electron microscopic analysis of 

O. cytisi IPA7.2  cells 

0.5 mkm 

100 мкм 

Штамм Ochrobactrum cytisi  IPA7.2 

100mkm 



Результат инокуляции Ochrobactrum cytisi IPA7.2 

микрорастений картофеля 



Оптимизация процесса бактеризации 

микрорастений картофеля 



Хромосома 

2 663 641 п.о.  

Плазмида 

Ocyt_p1 

2 025 606 п.о.  

Ocyt_p2 

1 256 195 п.о.  

Ocyt_p3 

34 003 п.о.  

Таксономическая идентификация штамма 

Ochrobactrum cytisi IPA7.2 



Таксономическая идентификация штамма IPA7.2 

Результат мультилокусного анализа последовательностей фрагментов 

консервативных генов gap, rpoB, dnaK, trpE, aroC и recA 



Продукция индолил-3-уксусной кислоты 

Продукция ИУК – 8,1 мкг/мл 

Гены, вовлечённые в биосинтез ИУК: 

 

indole-3-acetamide hydrolase, iaaH (WP_071631499), 

nitrilase 1, nit1 (WP_071634131)  

nitrilase 2, nit2 (WP_029929986) 



Влияние липополисахарида O. cytisi IPA7.2 на 

микрорастения картофеля в условиях in vitro 



Структура повторяющегося звена О-полисахарида 

штамма O. cytisi IPA7.2 

Локус генома Ochrobactrum cytisi IPA7.2, 

кодируюший ферменты биосинтеза O-антигена 

      ~50% 6OAc 

           │ 

6)--D-Glcp-(14)-β-D-ManpNAcA-(14)-β-D-GlcpNAc-(1 

           │ 

    3OAc  



Betaine 

Trehalose 

Локус генома Ochrobactrum cytisi IPA7.2, 

кодируюший ферменты биосинтеза бетаина и 

трегалозы 

Устойчивость к NaCl 



Выявление клеток штамма Ochrobactrum cytisi IPA7.2 на корнях 

инокулированных микрорастений картофеля 

1 – культура с побегов; 2 – культура с корней; 3 – экстракт культуры O. cytisi IPA7.2  
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Сравнение эффекта на рост микрорастения картофеля инокуляции 

и сокультивирования с O. cytisi IPA7.2 
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